
Bases de datos 
para biólogos evolutivos



Tipos de bases de datos

● secuencias

● alineamientos

● arboles filogenéticos

● predicción de ortologia/paralogia

● presión selectiva
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Enlaces/ayuda

● NCBI: http://www.ncbi.nlm.nih.gov/guide/
● Ensembl: http://www.ensembl.org/index.html
● Phylomedb: http://phylomedb.org/
● phyleasProg: http://phyleasprog.inra.fr/
● phylogeny.fr: http://www.phylogeny.fr/
● orthodb: http://cegg.unige.ch/orthodb4
● Pupasuite: http://pupasuite.bioinfo.cipf.es/
● Human PAML browser: http://mendel.gene.cwru.

edu/adamslab/cgi-bin/paml/pbrowser.py
● Felsenstein list of phylogeny programs: http://evolution.genetics.

washington.edu/phylip/software.html



preguntas?


