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{Qué es la modelizacion por homologia?

« Creacién de un modelo tridimensional (3D) de una
proteina...

« ...basado en la estructura conocida de otras proteinas
con secuencias homologas (templates).

{Por qué lo hacemos?

e Necesidad de conocer estructuras no determinadas
experimentalmente de secuencias concidas.

- Las alternativas (Cristalogafia por rayos-X y RMN) son
lentas, costosas y caras.
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Recordad que ayer...
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{Qué necesitamos para modelar?

e La secuencia de nuestra proteina problema

 Una o, preferiblemente, varias secuencias
relacionadas con estructura conocida

e Un alineamiento entre estas secuencias
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Pasos de la modelizacidén

1. Busqueda de los templates

2. Alineamiento la secuencia problema con los
templates

3. Obtencion del modelo
4. Evaluacion del modelo
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